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Государственное  

научное учреждение  

«Институт сельского хозяйства  

Академии наук Абхазии»,  

Сухум, Абхазия 

 

При изучении генофонда винограда  

в настоящее время традиционные  

ампелографические описания дополняются 

молекулярно-генетическими данными.  

Территория Абхазии – один из очагов  

возникновения культурного винограда, 

здесь обнаружено множество дикорастущих 

форм и древних аборигенных сортов.  

Аборигенные, стародавние сорта различных 

регионов возделывания винограда – ценная 

часть мирового генофонда Vitis vinifera. 

Нами выполнено генотипирование растений 

винограда сорта Качич, который можно  

отнести к наиболее известным местным  

сортам Абхазии. В работе использовали 

SSR-маркеры, рекомендованные союзом  

генетиков винограда для генотипирования 

Vitis vinifera: VVS2, VVMD5, VVMD7, 

VVMD25, VVMD27, VVMD28, VVMD32, 

VrZAG62, VrZAG79. Молекулярно- 

генетический анализ выполнен методом 

ПЦР с использованием автоматического  

генетического анализатора ABI Prism 3130. 

Объекты исследования – растения  

винограда, возделываемые в трех точках 

Абхазии, под названием «Качич»,  

и близкие по морфологическим признакам 

описанию сорта, приведённому  

в Ампелографии СССР. ДНК-анализ  

выявил, что одна из анализируемых  

выборок значительно отличается от двух 

других по микросателлитным профилям.  

Таким образом, можно утверждать,  

что в целом под одним наименованием 

 в Абхазии выращивают как минимум  

два разных генотипа с похожими  

морфологическими признаками,  

при этом две другие выборки сорта  

показали идентичные ДНК-профили  

растений. По ампелографическим  

признакам эти образцы наиболее близки  

к описанию морфотипа «Качич»,  

представленному в ампелографии.  

Одна из данных выборок сорта  

State Scientific  

Institution  

«Institute of Agriculture  

of Sciences Academy Abkhazia»,  

Sukhum, Abkhazia 

 

Traditional ampelographic descriptions 

are supplemented by molecular genetic 

data in the study of the grape gene pool  

at the present time. The territory  

of Abkhazia is one of the centers  

of the cultivated grapes arising; many 

wild-growing forms and ancient native 

grape varieties are found here. Local 

native cultivars of different regions  

are the important part of world grape 

gene pool of Vitis vinifera. We performed 

the genotyping of Kachich grape plants, 

which can be qualify as the most famous 

local variety of Abkhazia. SSR markers 

recommended by the Union of Grape  

Genetics for genotyping of Vitis vinifera 

were used in the work: VVS2, VVMD5, 

VVMD7, VVMD25, VVMD27, 

VVMD28, VVMD32, VrZAG62, 

VrZAG79. Molecular genetic analysis 

was carried out performed by PCR using 

an ABI Prism 3130 automatic genetic  

analyzer. The objects of study are grape 

plants cultivated at three points  

in Abkhazia under the name «Kachich» 

and have morphological characteristics 

similar to the variety described  

in the USSR Ampelography.  

DNA analysis revealed that one  

of the analyzed samples is significantly 

different from the other two samples  

in microsatellite profiles.  

Thus, it can be argued that, in general,  

at least two different genotypes  

with similar morphological  

characteristics are grown under one name 

in Abkhazia, and, two other samples  

of the variety showed identical  

DNA profiles of plants. According  

to ampelographic features, these samples 

are closed to the description  

of the Kachich morphotype presented  

in ampelography. One of these samples 

grows in the collection of «Wines  
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произрастает в коллекции  

ООО «Вина и Воды Абхазии»  

и заложена посадочным материалом,  

заготовленным на ампелографической  

коллекции НИИ Виноградарства  

и Виноделия «Магарач». Можно заключить, 

что нами получен ДНК-профиль генотипа 

Качич, соответствующий  

морфологическому описанию сорта. 
 

Ключевые слова: ГЕНОТИПЫ  

VITIS VINIFERA, АБОРИГЕННЫЕ СОРТА  

ВИНОГРАДА АБХАЗИИ, SSR-ЛОКУСЫ, 

ДНК-ПРОФИЛЬ 

and Waters of Abkhazia» company  

and were planting with planted material 

from the ampelographic collection 

 of the Research Institute of Viticulture 

and Winemaking «Magarach».  

It can be concluded that we obtained  

the DNA profile of the Kachich genotype 

corresponding to the morphological  

description of the variety.  
 

Key words: VITIS VINIFERA  

GENOTYPES, LOCAL GRAPE  

CULTIVARS OF ABKHAZIA,  

SSR-LOCI, DNA-FINGERPRINT 

 

Введение. Изучение и сохранение генетического разнообразия куль-

турных растений представляет собой одну из наиболее важных современных 

научных проблем. Виноград V. vinifera L. является древнейшей и на сего-

дняшний день одной из наиболее экономически значимых сельскохозяй-

ственных культур. В настоящее время для изучения генофонда винограда, 

наряду с традиционным ампелографическим описанием, активно использу-

ются методы, основанные на анализе полиморфизма первичной структуры 

ДНК. Наиболее часто для генотипирования винограда используют микроса-

теллитные (SSR) маркеры, которые позволяют идентифицировать сорта по 

их ДНК-профилям, обнаруживать формы с одноимёнными названиями, но 

разной генетической структурой, выявлять филогенетические связи и др. 

Аборигенные стародавние сорта различных регионов возделывания вино-

града, как и дикие формы, – наиболее ценная часть мирового генофонда куль-

туры. Изучению местных сортов, уточнению их происхождения и выявлению 

генетически близких форм посвящено множество научных работ [1-12].  

Территория Абхазии – один из очагов возникновения культурного ви-

нограда [13]. Регион богат как известными сортами, которые создали славу 

местных вин, так и малоизученными генотипами и дикорастущими формами. 

По этой причине исследование местного генофонда представляет особый ин-
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терес. Наибольший вклад в изучение и сохранение абхазских сортов вино-

града в XX веке внесли Ш.Д. Инал-ипа, Ф.К. Кварацхелия, М.Т. Бгажба,  

Е.И. Чамагуа [14-17]. Благодаря исследованиям этих учёных впервые были 

опубликованы сведения об аборигенных сортах и формах винограда Абхазии. 

Большинству абхазских аборигенных сортов характерны поздний срок 

созревания, неосыпаемость ягод и устойчивость их к загниванию при дли-

тельном нахождении на кустах. Одним из самых популярных и известных 

местных сортов винограда является сорт «Качич» («Качичи»). Известными 

синонимами-названиями сорта являются также Качичаж, Ажкачич, Акачич. 

Только во второй половине ХIХ века сорт стал известен под названием Ка-

чичи и распространился почти повсеместно в районах Абхазии и отчасти 

Мегрелии [18]. В различных районах Абхазии местные жители именем Качич 

называют и другие лианы винограда, которые имеют тёмно-окрашенные 

ягоды, и их урожай пригоден для получения качественных красных вин.  

Целью исследования было генотипирование растений винограда 

сорта Качич по микросателлитным локусам, рекомендованным для ДНК-

паспортизации V. vinifera.  

 

Объекты и методы исследований. В молекулярно-генетическое ис-

следование были включены растения винограда из трёх выборок: насажде-

ния сорта Качич из коллекции сортов винограда ООО «Вина и Воды Абха-

зии» (образец 1, исходные кусты сорта завезены из ампелографической кол-

лекции ФГБУН Всероссийского Национального научно-исследователь-

ского института виноградарства и виноделия «Магарач» РАН), кусты из 

частного подворья (село Мгудзырхуа, Гудаутский район; образец 2) и рас-

тение из частного виноградника в селе Куланурхуа Гудаутского района Рес-

публики Абхазия (образец 3). В исследование включены данные формы, так 

как морфологические признаки кустов были близки к описанию сорта, пред-

ставленному в Ампелографии СССР [18].  
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Образцы ДНК выделяли из листьев верхушек молодых побегов мето-

дом ЦТАБ [19]. Исследование проведено SSR-маркерами, рекомендован-

ными для генотипирования сортов винограда (VVS2, VVMD5, VVMD7, 

VVMD25, VVMD27, VVMD28, VVMD32, VrZAG62, VrZAG79) [20]. После-

довательности праймеров ДНК-маркеров синтезированы ООО «Синтол» 

(Россия, Москва). ПЦР проводили с использованием реактивов производ-

ства ООО «Синтол».  

Амплификацию ДНК осуществляли прибором Eppendorf Mastercycler 

gradient (Германия) по следующей программе: 5 минут при 95 ºС – началь-

ная денатурации, далее 35 циклов: 10 секунд при 95 ºС; 30 секунд отжиг 

праймеров при 55 ºС (для VVS2, VVMD7, VVMD27, VVMD5), при 58 ºС 

(VrZAG62, VrZAG79) и при 60 ºС (VVMD25, VVMD28, VVMD32); 30 се-

кунд синтез ПЦР-продукта при 72 ºС; последний цикл синтеза – 3 минуты 

при 72 ºС, финальная элонгация.  

Оценка размера амплифицированных фрагментов проведена с исполь-

зованием автоматического генетического анализатора ABI Prism 3130 и спе-

циального программного обеспечения GeneMapper и PeakScanner. В каче-

стве референсного генотипа для уточнения размеров амплифицированных 

фрагментов в работе использовали ДНК сорта Каберне Совиньон.  

 

Обсуждение результатов. В анализ нами были включены растения 

из коллекции аборигенных сортов винограда, заложенной при ООО «Вина 

и Воды Абхазии» (г. Сухум, Республика Абхазия), а также растения, кото-

рые называют сортом «Качич», произрастающие в местных виноградниках, 

и они близки по морфологическим признакам листа, побега, грозди к опи-

санию сорта Качич, представленному в Ампелографии СССР. Следует от-

метить, что все три выборки имели некоторые внешние отличия как друг от 

друга, так и от описания в ампелографии, которое также не имеет по ряду 

признаков чётких ограничений, что в принципе типично для многих сортов 
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винограда, так как морфотипы винограда характеризуются изменчивостью 

в зависимости от условий произрастания.  

Так, например, в ампелографии сказано, что черешковая выемка чаще 

открытая, лировидная, с острым дном; иногда закрытая с овальным просве-

том, реже встречаются глубокие, сводчатые выемки с округлым дном; то 

есть данный признак имеет широкий диапазон варьирования [18].  

Однако важно, что в описании сорта указано, что нижняя поверхность 

листа имеет войлочное опушение; главные жилки – слабо паутинистое; чере-

шок листа фиолетово-красный; главные жилки у места расхождения слабо 

винно-красные.  

Этим признакам было уделено особое внимание и следует отметить, что 

образцы из Гудаутского района имели менее плотное опушение нижней поверх-

ности листа по сравнению с растениями из коллекции ООО «Вина и Воды Аб-

хазии». Однако в описании сорта Качич, сделанном Чимагуа Е.И., указано, что 

листья имеют редкое паутинистое опушение [17]. Пояснение этому, возможно, 

даёт информация, приведённая в ампелографии: «Интенсивность опушения ли-

стьев по длине побега усиливается от среднего яруса к нижнему» [18]. Образец 

3 из села Куланурхуа не имел окраску главных жилок, и черешок был бледно 

окрашен по сравнению с цветом черешков у растений в двух других выборках.  

Грозди анализируемых образцов винограда соответствовали ампело-

графическому описанию: средние и большие (длиной 16-20, 20-26 см, ши-

риной 10-14 см), конические, лопастные, реже цилиндрические, рыхлые, 

иногда средней плотности (рис.). 

Молекулярно-генетический анализ дал интересные результаты. Так, 

ДНК-профили по 9 микросателлитным локусам показали полное соответствие 

друг другу генотипов из первой и второй выборки (образцы 1 и 2) (табл.).  

Генотип третьего образца полностью отличается от двух других, со-

ответствие выявлено только в локусе VVMD7. Очевидно, что образец из 
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села Куланурхуа не является даже близкородственной формой других про-

генотипированных образцов сорта Качич, так как кроме указанного одного 

SSR-локуса в 8 других не идентифицировано ни одной общей аллели.  

 

 

Рис. Грозди анализируемых образцов винограда 

 

Полученные результаты позволяют сделать два вывода. Под назва-

нием сорта «Качич» могут быть объединены разные генотипы, и на самом 

деле это в привычном понимании разные сорта винограда с одноимённым 

названием. Опровергнуть или подтвердить это может генотипирование 

более обширной выборки растений.  

Второй вывод, что всё же истинными генотипами сорта «Качич» яв-

ляются растения из коллекции ООО «Вина и Воды Абхазии», изначально 

сохранённые в ампелографической коллекции в НИИ виноградарства и 

виноделия «Магарач» (г. Ялта, Крым) и собранные в селе Мгудзырхуа Гу-

даутского района, а также все иные растения, имеющие соответствующие 

ДНК-профили. Если брать во внимание, что кусты этих анализируемых 

образцов (1 и 2) соответствуют описанию сорта, представленному в ампе-

Образец 3 Образец 2 Образец 1 
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лографии СССР, то можно заключить, что нами сформирован ДНК-пас-

порт сорта Качич, описанного в ампелографии. 

 

Результаты микросателлитного анализа ДНК растений  

винограда сорта Качич 

Образец 

Идентифицированные аллели SSR-локусов, 

пары нуклеотидов 

V
V

S
2
 

V
V

M
D

5
 

V
V

M
D

7
 

V
V

M
D

2
5
 

V
V

M
D

2
7
 

V
V

M
D

2
8
 

V
V

M
D

3
2
 

V
rZ

A
G

6
2

 

V
rZ

A
G

7
9

 

Каберне Совиньон 
139 

151 

234 

242 

239 

239 

239 

249 

176 

190 

234 

236 

240 

240 

188 

194 

247 

247 

Образец 1  
Качич (коллекция  

ООО «Вина  

и Воды Абхазии») 

153 

155 

234 

240 

239 

249 

239 

267 

186 

193 

234 

248 

262 

272 

194 

196 

237 

255 

Образец 2 
Качич  

(село Мгудзырхуа, 

Гудаутский район) 

153 

155 

234 

240 

239 

249 

239 

267 

186 

193 

234 

248 

262 

272 

194 

196 

237 

255 

Образец 3 
Качич  

(село Куланурхуа, 

Гудаутский район) 

141 

143 

228 

230 

239 

249 

249 

255 

180 

190 

236 

236 

258 

258 

188 

200 

239 

251 

 

Наиболее заметными морфологическими отличиями образца 3 от 

двух других, как уже отмечалось, являлось отсутствие окраски главных 

жилок и заметно менее яркая окраска черешка листа по сравнению с цве-

том черешков у растений в двух других выборках; также образец 3 имел 

значительно более крупный размер листа, однако этот признак может быть 

более зависим от условий произрастания и питания растения.  

Полученные ДНК-профили были проанализированы нами на пред-

мет совпадений в международной базе Vitis International Variety Catalogue. 

Полного совпадения идентифицированных ДНК-профилей с каким-либо 

сортом из Базы данных не обнаружено.  
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Выводы. Проведено генотипирование по микросателлитным локу-

сам растений винограда, которые по морфологическим признакам могли 

бы быть отнесены к аборигенному абхазскому сорту Качич, и под таким 

названием они и выращиваются в трёх точках Абхазии. Две популяции из 

трех проанализированных содержат растения с идентичными ДНК-про-

филями по девяти исследуемым микросателлитным локусам. Третий об-

разец под названием «Качич» имеет значительные отличия по микроса-

теллитному профилю от двух других, а также некоторые морфологиче-

ские отличия. Так как одна из исследуемых популяций получена от рас-

тений сорта Качич, сохраняемых в ампелографической коллекции НИИ 

«Магарач», возможно именно этот вариант следует считать истинным ге-

нотипом Качич, описанным в ампелографии, ему соответствуют и гено-

типы с одноимённым названием, собранные в одном из районов Абхазии. 

Однако также можно утверждать и то что, в целом, под одним наимено-

ванием в Абхазии выращивают как минимум два разных генотипа со схо-

жими морфологическими признаками. 
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